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.  Ziel und Zweck

! Die Genossenschaft swissherdbook Zollikofen (swissherdbook) regelt in Ubereinstimmung
mit der Arbeitsgemeinschaft Schweizerischer Rinderzuchter durch die nachfolgenden Best-
immungen die Zuchtwertschatzung (ZWS) fur Tiere, die in ihrem Herdebuch eingetragen
sind.

2 Das Reglement stitzt sich auf die Verordnung des Bundesrates tber die Tierzucht vom
14. November 2007 (Stand 1. Januar 2015), die Verordnung uber die Tierverkehrsdaten-
bank, das Reglement fir die Herdebuchfiihrung der Genossenschaft swissherdbook Zolliko-
fen und den Code of practice for the international genetic evaluation of dairy bulls at the In-
terbull Center.

3 Der Einsatz von Stieren tber die kiinstliche Besamung muss vorgangig durch den Anbieter
(KB-Organisationen, Samenhandler, Zichter, usw.) mit gleichzeitiger Angabe der Stierkate-
gorie gemass Art. 13 schriftlich bei swissherdbook gemeldet werden. Mit dieser Meldung an-
erkennt der Anbieter das vorliegende Reglement in vollem Umfange als verbindlich.

4 Die Vorschriften sind der Einfachheit halber in méannlicher Form abgefasst. Sie beziehen
sich jedoch gleichwertig auf mannliche und weibliche Personen.

II. Umfang und Verfahren der Zuchtwertschatzung
Art. 1. Zuchtwerttypen

Swissherdbook schétzt fur die in seinem Herdebuch registrierten Tiere folgende Typen von
Zuchtwerten (ZW):

- Konventionell geschatzte ZW (ZW P), basierend auf ph&anotypischen Daten;

- Interbull ZW (ZW ITB flr Stiere und C fur Kiihe), basierend auf Interbull-Daten;

- Direkte genomische ZW (DGZW) ausschliesslich aufgrund des Genotyps;

- Abstammungszuchtwerte (ZW AT) ausschliesslich aufgrund der Abstammung (mittlere
ZW der Eltern). Die ZW der Eltern kénnen mit oder ohne Information des Genotyps ge-
schatzt werden;

- Genomisch optimierte Zuchtwerte (GOZW) aufgrund der Information des Genotyps und
der phanotypischen Daten (Kombination des DGZW und des ZW P, ITB, C oder AT).

Art. 2. Merkmale

Fur folgende Merkmale werden ZW geschéatzt:

- Milchleistungsmerkmale (Milch kg, Fett kg und %, Eiweiss kg und %)

- Zellzahl

- Mastitisresistenz

- Persistenz

- Nutzungsdauer

- Fruchtbarkeit (Index berechnet aus Non Return Rate Rinder und Kiihe, Verzégerungszeit
Rinder und Kiihe und Rastzeit)

- Geburtsverlauf (Normalgeburt, Lebendgeburt, direkt und maternal)

- Exterieurmerkmale

- BCS

- Milchfluss

- Temperament

- Fleischleistung

- Effizienz (Feed Saved)
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- Ketoseresistenz

Zusatzlich werden die Einzelzuchtwerte in Selektionsindices (IPL, ITP, IFF, IVF, ISET) zu-
sammengefasst.

Art. 3. Verfahren

Fur die ZWS werden dem aktuellen Wissensstand entsprechende, international Gibliche Ver-
fahren angewandt. Eine Beschreibung der Verfahren befindet sich im Anhang. Anderungen
der Verfahren bleiben vorbehalten.

Art. 4. Ausfihrung
Swissherdbook kann die ZWS selbst ausfiihren oder an geeignete Institutionen delegieren.
Art. 5. Internationale ZWS Interbull

Das Interbull-Center in Schweden bietet als Dienstleistung routinemassige Internationale
Auswertungen fur verschiedene Merkmale an. Jede teilnehmende Auswertungsstelle erhalt
Resultate fur die Stiere aus allen Landern auf der Basis von Land und Rasse zuriick.

Bevor die Daten in die Routineauswertungen einfliessen kbnnen, missen sie in einem Test-
lauf von Interbull ausgewertet werden. Sie miussen auch verschiedene von Interbull festge-
legte Kriterien, die anschliessend regelmassig Uberprift werden, erfillen. Bei Nichterfillen
werden die entsprechenden ZW von Interbull nicht zur Internationalen ZWS zugelassen.
Swissherdbook nimmt an den Internationalen ZWS fir Milchleistung, Exterieur, Euterge-
sundheit (Zellzahl und Mastitisresistenz), Nutzungsdauer, Geburtsverlauf, Fruchtbarkeit,
Melkbarkeit und Temperament teil. Uber die generelle Teilnahme an den Auswertungen und
die Publikation der Resultate entscheidet der swissherdbook-Vorstand. swissherdbook be-
teiligt sich an den internationalen genomischen Zuchtwertschatzungen und strebt eine Mitar-
beit in entsprechenden Projekten an.

lIl. Datengrundlage und Austausch
Art. 6. Datenerhebung und Datenqualitat

! Voraussetzung fir korrekte ZW sind Rohdaten von guter Qualitat. In erster Linie fliessen
von swissherdbook erhobene Daten aus Herdebuch und Leistungspriufungen sowie SNP-
Typisierungsergebnisse in die ZWS ein.

2 Mit der Auftragserteilung fir die genomische Selektion gehen die DNA der untersuchten
Tiere sowie die anfallenden SNP-Genotypen in das Eigentum von swissherdbook tber.
Dadurch wird sichergestellt, dass alle Genotypen fir ziichterische Weiterentwicklungen ge-
nutzt werden konnen.

3 Durch Dritte erfasste Daten oder SNP-Typisierungsergebnisse kénnen auch in die ZWS
einfliessen, falls die Daten Uber definierte Schnittstellen Gbermittelt werden und swissherd-
book das volle Nutzungsrecht an den SNP-Typisierungsergebnissen erhélt. Dieses Nut-
zungsrecht schliesst das Recht auf die Weitergabe der SNP-Typisierungsergebnisse durch
swissherdbook an Dritte mit ein.
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4 Nur Daten, die konform zu den entsprechenden Reglementen und Richtlinien erhoben wur-
den, fliessen in die ZWS ein. Bei Qualitatskontrollen und Plausibilitatsprifungen kénnen Da-
tensatze aus der ZWS ausgeschlossen werden.

5> Bei Tieren mit SNP-Typisierungsergebnissen wird im Rahmen der vorhandenen SNP-Da-
ten routineméassig die Abstammung Uberpruft.

IV. Auswertungstermine und Gultigkeit der ZW
Art. 7. Termine

Jahrlich werden dreimal konventionelle ZW geschatzt. Die Termine werden auf die Interbull-
Auswertungen abgestimmt. Die nationalen Auswertungen werden so angesetzt, dass mog-
lichst aktuelle Resultate in die Interbull-Auswertungen einfliessen kdnnen. Die Interbull-Pub-
likationstermine werden von Interbull bestimmt. Die die nationalen und internationalen ZW
werden gleichzeitig publiziert.

Art. 8. Publikation

! Die Publikation der offiziellen Zuchtwerten erfolgt an den offiziellen Publikationsterminen
gemass Art. 7. Am Publikationstermin werden ZW, welche die Publikationsbedingungen er-
fallen, auf Herdebuchdokumenten und Internetzugéngen ersichtlich. Das Erstellen von ZW-
Listen kann spater erfolgen.

2 Auftraggeber und Tierbesitzer geméass Datenbankeintrag swissherdbook erhalten fir neu
genotypisierte Tiere die DGZW und GOZW unmittelbar nach der Berechnung (inoffizielle ge-
nomische Zuchtwerte), falls die SNP-Typisierungsergebnisse die Qualitatsanforderungen
gemass Art. 6 erfillen.

Art. 9. Giiltigkeit

ZW bleiben giiltig, bis sie durch ZW aus einer folgenden Auswertung ersetzt werden, aber
langstens bis zur nachsten Basisanpassung oder Anderung des Schatzmodells.

V. Qualitatssicherungsmassnahmen
Art. 10. Daten

Die Daten, die in die ZWS einfliessen, missen die Anforderungen gemass Art. 6 erfillen.
Bei der Datenextraktion fur jede ZWS wird der Datenzuwachs tGberwacht und mit Erfah-
rungswerten aus frilheren Jahren/Auswertungen verglichen. Fir die ZWS werden nur Daten
bericksichtigt, welche die entsprechenden Plausibilitatskriterien erfillen.

Art. 11. Zuchtwerte
! Nach jeder ZWS werden Mittelwerte und Standardabweichungen der neuen konventionel-
len ZW mit jenen der vorhergehenden Auswertung verglichen und Korrelationen zwischen

alten und neuen ZW berechnet (separat fir Stiere und Kithe, gesamt und / oder nach Ge-
burtsjahr). Stichprobenartig werden auch ZW von Einzeltieren verglichen. Die Tiere mit den
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grossten ZW-Anderungen werden einzeln analysiert, ebenso Tiere mit Informationsverlust
(Ruckgang bei Bestimmtheitsmass, Anzahl Probewagungen, Laktationen, Nachkommen,
Betriebe, usw.).

2 Fur Merkmale mit Interbull-ZWS mussen die neuen ZW der KB-Stiere vor der Lieferung an
Interbull zusatzlich mit dem von Interbull zur Verfiigung gestellten Plausibilisierungspro-
gramm Uberpruft werden (Vergleich mit letzter Auswertung: Mittelwerte, Standardabwei-
chungen, Korrelationen und Regressionen fir verschiedene Stierkategorien und Geburts-
jahrgange). Abweichungen, welche die von Interbull bestimmten Toleranzgrenzen uber-
schreiten missen bei der Lieferung erklart werden. Die Einhaltung dieser Bedingungen bie-
tet eine sehr hohe Gewahr, dass bei der ZWS keine Fehler unterlaufen sind. Auch missen
fur die jeweiligen Merkmale vor der erstmaligen Teilnahme an der Interbullauswertung und
dann alle zwei Jahre die genetischen Trends fur die entsprechenden Merkmale mit von In-
terbull vorgegebenen Methoden validiert werden.

3 Erfullt die Auswertung einer Merkmalsgruppe die obigen Qualitatskriterien nicht, werden
die Resultate dieser Auswertung nicht publiziert.

VI. Publikationsbedingungen und Finanzierung ZWS
Art. 12. Publikationsregeln fir Stiere und Kihe

Die Wahl des ZW, der publiziert werden soll, erfolgt gemass den Regeln im Anhang 1. Der publi-
zierte ZW erhalt ein Label geméss den Regeln im Anhang 2. Die ZW werden auf allen offiziellen
Dokumenten mit dem Label publiziert.

Art. 13. Finanzierung der Zuchtwertschéatzung

! Die Genotypisierung der Stiere wird so verrechnet, dass die Finanzierung der genomischen
Zuchtwertschatzungen gesichert ist. Fur die Berechnung eines genomischen ZW wird eine Initi-
algebuhr verrechnet. Dieser provisorische ZW (Label GP) wird nur dem Auftraggeber Ubermittelt
und erscheint nicht auf den offiziellen Dokumenten.

2 Vor der Vermarktung des Samens muss eine KB-Geblihr bezahlt werden. Wenn die KB-Gebuihr
nicht bezahlt wird, werden fiir Stiere der Rasse HO/RH keine genomischen ZW publiziert und die
Stiere kdnnen somit das Label GA (fur Natursprungstiere ohne KB-Einsatz werden die genomi-
schen Zuchtwerte ab 36 Monate publiziert).

3 Die Anfangs- und die KB-Gebiihr werden den Schweizer KB-Partnerorganisationen in Form
einer Pauschale verrechnet.

Art. 14. Finanzierungsstruktur der (genomischen) Zuchtwertschatzungen

= Stiere der Rasse HO (Rassencode HO / RF / RH)

Aktiver CH- KB-Partneror- | Mit CDDR ver- | Ubrige
Zichter ganisationen bundene An-
bieter
Initialgebuhr Initialgebuhr In der Jahres- | Initialgebuhr Initialgebihr
pauschale in-
begriffen
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KB-Gebuhr fur Stiere | KB-Gebuhr In der Jahres- | KB-Geblhr 2 x KB-Gebuhr
im Eigentum oder un- pauschale in-
ter Leasing-Vertrag begriffen
KB-Gebuhr fir Im- KB-Gebuhr Im Jahrespau- | KB-Gebiuhr 2 x KB-Gebuhr
portsamen schale inbe-

griffen

= Stiere der Rasse Sl / SF/ MO

Aktive CH-Zichter

KB-Partnerorganisati-
onen

Ubrige Anbieter

Initialgebuhr Initialgebuhr In der Jahrespau- Initialgebihr
schale inbegriffen

KB-Gebuhr fir Keine In der Jahrespau- 2 x KB-Gebuhr

Stiere im Eigen- | Gebuhren schale inbegriffen

tum oder unter

Leasing-Vertrag

KB-Gebubhr fir Keine In der Jahrespau- 2 x KB-Gebtihr

Importsamen Gebilihren schale inbegriffen

! Die Hohe der Anfangs- und KB-Gebihren ist im Anhang 3 festgelegt.

2 Fir Nachkommen aus Stieren, fir welche die KB-Gebhr bezahlt wird und fur Nachkom-
men aus Natursprungstieren wird eine Zusatzgebihr von 3.00 je Abstammungsausweis ver-
rechnet. Fur die Nachkommen aller anderen Stieren entspricht die Zusatzgebiihr 8.00.

Art. 15. Abstammungszuchtwerte

Die Abstammungszuchtwerte werden anhand der ZW der Eltern berechnet. Fir die Berech-
nung werden die offiziellen ZW der Eltern verwendet. Falls der ZW eines Elternteils fehlt, wird
er durch den Durchschnittswert (0O oder 100) des Merkmals ersetzt. Falls die ZW beider Eltern
fehlen, erhalt der Nachkomme keinen Abstammungszuchtwert.

Art. 16. Zuchtwerte Montbéliarde

Fur Tiere der Rasse Montbéliarde (MO) bei swissherdbook werden die franzdsischen Zucht-
werte veroffentlicht. Die franzdsischen Zuchtwerte werden in Frankreich von idele (Institut
de I'élevage; www.idele.fr) berechnet. Die Schweizer Zuchtwerte werden in einem geschutz-
ten Bereich fur die Berechnung der Abstammungszuchtwerte sowie die Durchfiihrung von
genetischen Auswertungen in die Datenbank importiert.

Die Zuchtwerte aus Frankreich (i.d.R. genomisch) werden fir die in Frankreich offiziell publi-
zierten Stiere sowie fur die weiblichen Tiere aus der Schweiz, welche in Frankreich typisiert
werden, von UMOTEST Coopex und EVA JURA zur Verfligung gestellt. Fir nicht typisierte
Tiere mit Produktionsdaten werden die Zuchtwerte auf franzésischer Basis basierend auf
den Schweizer Zuchtwerten unter die Verwendung von Interbull-Umrechnungsfaktoren fir
Produktion und Zellzahlen berechnet, wahrend fur alle anderen Tiere ein Abstammungs-
zuchtwert berechnet wird (Durchschnitt, der der Eltern).

Bei Tieren, die den Rassencode MO aufweisen, aber aus einer Kreuzung von Elterntieren
anderer Rassen stammen, kdnnen Zuchtwerte nur dann berechnet werden, wenn die Daten
far die Umrechnung vorhanden sind.
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VIl. Zusatzliche Priufbedingungen flir Stiere der Kategorie ,,Stiere Prifstierkatalog“
Art. 17. Grundsatz

Zur Sicherstellung einer einwandfreien Nachzuchtprifung als Basis fur die Aufrechterhal-
tung und die Weiterentwicklung der genomischen Zuchtwertschatzungen gelten fir Stiere im
Schweizer Zuchtprogramm die nachfolgend aufgefiihrten Bedingungen. Bei Nichteinhalten
dieser Bedingungen seitens des Anbieters (KB-Organisationen, Samenhandler, Zichter,
usw.) bleibt die Umteilung des betroffenen Stieres in die Kategorie ,Ubrige KB-Stiere* vor-
behalten.

Bedingungen fur die Stiere im Schweizer Zuchtprogramm

Kriterium Bedingung

KB-Gebuhr Die KB-Gebuhr gemass Art. 14 dieses Reglement wurde
beglichen.

Prifbetriebe Die Prifbetriebe haben einen Prifvertrag mit swissherd-

book und profitieren als Gegenleistung fur die gelieferten
Daten von vergunstigten Tarifen gemass dem Prifvertrag.

Bewerbung Jungstiere im swissherdbook publiziert alle Jungstiere aus dem Schwei-

Schweizer Zuchtprogramm zer Zuchtprogramm im «swissherdbook Bulletin». Diese
Publikation ist fur alle Anbieter gleich.

Kappa Kasein Genotyp Der Kappa Kasein Genotyp der Jungstiere im Schweizer-

Zuchtprogramm muss bekannt sein. Mit der Ausnahme von
Stieren mit Rassencode HO/RF/RH sind Trager des uner-
winschten E-Allels ausgeschlossen.

VIIl.Schlussbestimmungen / Administrative Massnahmen

Art. 18. Haftungsausschluss

Swissherdbook verpflichtet sich, alle Arbeiten gemass diesem Reglement mit der gebotenen
Sorgfalt durchzufiihren. Trotzdem lassen sich Fehler nicht immer vermeiden. Swissherd-
book schliesst, soweit gesetzlich zulassig, jede Haftung fir alle Arten von Schaden, insbe-
sondere auch Folgeschaden, die aus nicht oder schlecht funktionierender Infrastruktur oder
mangelhaften bzw. fehlenden Daten und durch Fehler von Mitarbeitern und Hilfspersonen
entstehen, aus.

Art. 19. Sonderfalle

Uber in diesem Reglement nicht geregelte Falle entscheidet der Vorstand von swissherd-
book.

Art. 20. Gerichtsstand

Gerichtsstand ist Bern.
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Art. 21. Anderungsprotokoll

27.08.2024: 1X. Anhange aktualisiert
14.09.2022:
- Art. 16 neu
- Art. 17 entsprechend dem heutigen genomischen Zuchtprogramm aktualisiert
- Anhang: entsprechend dem neuen Art. 16 vervollstandig
- diverse Formulierungsanpassungen sowie redaktionelle Korrekturen
30.06.2021: Art 2; Art 5: Zuchtwertschatzung Mastitis Resistenz
24.05.2016: Art 14: RH, Finanzierungsstruktur der (genomischen) Zuchtwertschatzungen

Art. 22. Inkrafttreten

Das vorliegende Reglement 2101.01_2024-08-27 wurde von der Verwaltung von swissherd-
book am 27.08.2024 genehmigt und tritt per sofort in Kraft. Es ersetzt die Version
2101.01_2022-09-14.

Zollikofen, 27. August 2024

Genossenschaft swissherdbook Zollikofen

e

= < —

Markus Gerber Esther Kammer
Préasident Protokollfihrerin
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IX. Anhénge:
Anhang 1: Publikationsbedingungen fir die Zuchtwerte

Fur die Auswahl des publizierten ZW werden die folgenden Regeln verwendet:

ZW-Typ publi- | Bedingungen

Zierter ZW

P Sicherheit P = 85 ODER Sicherheit P = Sicherheit ITB
UND
Bedingung fur ZW-Label CH erflllt (vgl. Anhang 2)
ODER
Anzahl Téchter P = Anzahl Téchter ITB UND Sicherheit P = Sicher-
heit AT

ITB Keine der obenstehenden Bedingungen UND Sicherheit ITB = Si-
cherheit AT

AT Keine der obenstehenden Bedingungen

Der gewéhlte Typ gilt auch fur die Publikation der genomischen ZW.
Ausgenommen von diesen Publikationsbedingungen sind die Tiere der Rasse Montbéliarde,
welche die Zuchtwerte auf franzésischer Basis erhalten.

Anhang 2: Bedingungen fur die Labelvergabe
Basiscodierung: ZW-Label = A

Wenn I-Bedingungen erflllt: ZW-Label = |

Wenn CH-Bedingungen erflllt: ZW-Label = CH

Tabelle 1. Bedingungen fir das ZW-Label |

Merkmale Geschlecht Publizierter ZW
Alle Mannlich ITB

Produktion Weiblich C

Exterieur Weiblich C

Zellzahl Weiblich C

Andere Weiblich Unmdglich

Tabelle 2. Bedingungen fiur das ZW-Label CH

Merkmale Geschlecht | Publizier- | Anzahl | Anzahl Bemerkung
ter ZW Tochter | Betriebe

Produktion Méannlich P 10 10 Betriebe mit Toéch-
tern mit mindestens
3 Wagungen

Exterieur Mannlich P 10 10

Zellzahl Mannlich P 10 10

Mastitisresistenz | Mannlich P 10 10 Tochter mit MAR

Nutzungsdauer Méannlich P 10 10
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Fruchtbarkeit Méannlich P 10 10 Rastzeit
Geburtsverlauf Mannlich P 70 10 Geburten statt

Tochter
Produktion Weiblich P 1 Wéagung
Exterieur Weiblich P 1LBE
Zellzahl Weiblich P 1 Wéagung
Andere Weiblich Unmdoglich

Berlicksichtigung der genomischen Resultate

Das ZW-Label fur Tiere mit einem genomischen ZW wird durch das ZW-Label des obenste-
henden traditionellen ZW definiert, geméss Tabelle 5.

Tabelle 3. ZW-Label der Tiere

ZW-Label traditionell | ZW-Label genomisch
A GA

I Gl

CH G

Das ZW-Label GP (provisorisch genomisch) kommt zur Anwendung bei Stieren, welche einen
genomischen Zuchtwert zwischen zwei offiziellen Interbull-Publikationen erhalten und fir
Stiere der Rasse HO (Rassencode HO / RF / RH), fur welche die KB-Geblihr nicht bezahlt
wurde. Die GP Zuchtwerte werden als inoffizielle genomische Zuchtwerte dem Eigentiimer
und dem Auftraggeber zur Verfligung gestellt.

Tabelle 4. ZW-Label fur Single-Step ZW

ZW-Label traditionell | Tier hat kein Genotyp | Tier hat Genotyp
A A GA

I | Gl

CH CH G

Das ZW-Label GP wird in Single-Step Auswertungen gleich gehandhabt wie in zweistufigen
genomischen Auswertungen.

Franzdsische Zuchtwerte fir MO-Tiere
Die Zuchtwerte auf franzdsischer Basis fur die Tiere der Rasse Montbéliarde werden gemass

Tabelle 4 codiert.

Tabelle 5. ZW-Label der Tiere MO

ZW-Label Bedeutung

FA Abstammungszuchtwert

Fl Mit Interbullfaktoren umgerechneten Zuchtwert
FG Genomischer Zuchtwert
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Anhang 3: Tarife fur die Finanzierung der ZWS

Initialgebihr: CHF 80.00
KB-Gebuhr: CHF 3'800.00

Anhang 4: Beschreibung und Verfahren

Milchleistungsmerkmale (Milch kg, Fett kg und %, Eiweiss kg und %)

Modell:

Daten:

Form:

Basis:

Zellzahl
Modell:
Daten:
Form:

Basis:

Mastitisresistenz
Modell:

Daten:

Random Regression Testtagsmodell; korrelierte Merkmale: Milch,
Fett- und Eiweissmenge, SCS (logarithmische Transformation der
Zellzahl); zufallige Regression (Polynom 4. Grades) auf Laktations-
tag (days in milk, DIM) fir additiv genetischen Effekt des Tieres (1.,
2. und 3.ff. Laktation) und permanente Umwelt der Kiilhe mit Probe-
wagungen (1., 2., 3., 4. und 5.ff. Laktation); fixer Effekt fur Herden-
testtag, fixe Laktationskurven mit Regression auf DIM (Polynom 6.
Grades) nach Laktationsnummer * Kalbealter * Region/Zone (inkl.
Alpung) * Zeitperiode * Saison

Probewéagungen von Kiihen ab Erstkalbejahr 1987 (Daten swiss-
herdbook), resp. 1994 (Daten HOS), vorkorrigiert fur Einfluss der
Trachtigkeitsdauer am Kontrolltag, Vorkorrektur fir heterogene Her-
denvarianz; 3 Generationen Abstammungsinformation fir alteste
Tiere mit Eigenleistung

Originalskala, 305-Tage-Standardlaktation, Durchschnitt der ZW fr
1., 2., und 3.ff. Laktation.

gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige
Kihe (April 2024: Kiihe geboren 2016 bis 2018)

je eine separate Basis fur die Rassen SI (gilt auch fur PZ), SF (gilt
auch fur NO), RH+HO, BF, EV

vgl. Milchleistungsmerkmale

vgl. Milchleistungsmerkmale

Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12, Durchschnitt der ZW fir 1., 2., und 3.ff. Laktation.

vgl. Milchleistungsmerkmale

Mehrmerkmals-Tiermodell; korrelierte Merkmale: Kuh an Mastitis er-
krankt oder nicht im Zeitraum 10 Tage vor bis 150 Tage nach einer
Abkalbung (MAR), Mittelwert der SCS der Probew&gungen in den
ersten 150 Laktationstagen (MSCS), Standardabweichung der SCS
der Probewadgungen in den ersten 150 Laktationstagen (SASCS),
Kuh hat eine Probewagung mit einer Zellzahl Gber 350°000/ml bei
den Probewéagungen in den ersten 150 Laktationstagen (SCC350);
zuféllige Effekte: Betrieb * Kalbejahr, Tier additiv genetisch, perma-
nente Umwelt; fixe Effekte: Kalbejahr * Kalbemonat, Kalbealter *
Laktationsnummer.gl. Milchleistungsmerkmale

Bei MSCS, SASCS und SCC350 Probewagungen von Kiihen ab
Erstkalbejahr 1989. Bei MAR betriebsbezogene Diagnose- und
Standortdaten in Zeitrdumen mit valider Gesundheitsdatenerfas-
sung. Nur Beobachtungen aus den Laktationen 1 bis 5.
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Form:

Basis:
Persistenz
Modell:

Daten:
Form:

Basis:

Nutzungsdauer
Modell:

Daten:
Form:

Basis:

Weibliche Fruchtbarkeit

Modell:

Daten:

Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12. ZW fir Hilfsmerkmale (MSCS, SASCS und SCC350) werden
nicht publiziert.

vgl. Milchleistungsmerkmale

vgl. Milchleistungsmerkmale

vgl. Milchleistungsmerkmale

Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12, Persistenz definiert als durchschnittliche Tagesmilchmenge am
Ende der Laktation (DIM 255 bis 305) im Verhéltnis zur Hochstleis-
tung (DIM 50 bis 70), ZW Persistenz wird aus ZW fur Tagesmilch-
menge (Laktationskurven) abgeleitet, Durchschnitt der ZW fiur 1., 2.,
und 3.ff. Laktation.

vgl. Milchleistungsmerkmale

Lebensdaueranalyse (Survival Kit), 24 separate Uberlebenswahr-
scheinlichkeitsfunktionen (baseline hazard function) modelliert nach
Stadium (4) innerhalb Laktation (6), genetischer Effekt des Vaters
und des maternalen Grossvaters; fixe Effekte fur Erstkalbealter, Be-
trieb * Jahr * Kalbesaison, relative Milchleistung und relativer Fett-
und Eiweissgehalt innerhalb Betrieb und Laktation (funktionelle Nut-
zungsdauer), Zone * Alpung * Kalbesaison, Herdengréssenverande-
rung (prozentuale Zu- oder Abnahme gegeniber Vorjahr) sowie
Kreuzungseffekte Heterosis und Rekombination (HOxSI, HOXMO,
SIXMO)

Laktationen ab Kalbejahr 1980, TVD-Bewegungsmeldungen
Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12

gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, acht- bis zwolfjahrige
Stiere (April 2024: Stiere geboren 2012 bis 2016)

je eine separate Basis fur die Rassen SI, SF+NO, RH+HO

Mehrmerkmals-Tiermodell; korrelierte Merkmale: Non Return Rate
(NRR, 56 Tage nach Erstbesamung) Rind, Verzdégerungszeit (VZ)
Rind, NRR Kuh, VZ Kuh und Rastzeit (RZ); zuféllige Effekte Betrieb
* Zeitperiode (1-3 Jahre, alle Merkmale), Tier additiv genetisch
(alle), permanente Umwelt des besamten Tieres (alle Kuhmerk-
male), Besamungsstier * Ejakulatsdatum (wenn vorhanden, NRR
Rind und Kuh) und Besamer (NRR Rind und Kuh), fixe Effekte Be-
samungsmonat * Jahr (NRR Rind und Kuh), Kalbemonat * Jahr (VZ
Kuh und RZ), Laktationsnummer * Kalbealtersklasse (Kuh), Besa-
mungscode (Prifstier ja/nein, NRR Rind und Kuh), Erstbesamungs-
altersklasse (NRR Rind und VZ Rind), sowie Kreuzungseffekte He-
terosis und Rekombination (HOxSI, je 7 Klassen).

Besamungen von Rindern und Kiihen ab 1994, alle Laktationen; 3
Generationen Abstammungsinformation fur &lteste Tiere mit Eigen-
leistung
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Form:

Basis:

Fruchtbarkeitsindex; relative Gewichtung 1/12 NRR Rind, 1/12 VZ
Rind, 3/12 NRR Kuh, 3/12 VZ Kuh und 4/12 RZ; standardisiert mit
Basis 100 und genetischer Standardabweichung 12

gleitend, jahrliche Anpassung im Fruhling, sechs- bis achtjahrige
Kiuhe (April 2024: Kiihe geboren 2016 bis 2018)

je eine separate Basis fur die Rassen SI, SF+NO, RH+HO

Geburtsablauf (Normalgeburt und Lebendgeburt, direkt und maternal)

Modell:

Daten:

Form:

Exterieurmerkmale aus
Modell:

Daten:

Form:

Basis:

Mehrmerkmals-Vatermodell mit maternal genetischen Effekten; kor-
relierte Merkmale: Trachtigkeitsdauer, Normalgeburtenrate, Lebend-
geburtenrate und Geburtsgewicht; zufallige Effekte Betrieb * Zeitper-
iode (1-3 Jahre), permanente Umwelt, korrelierte additiv genetische
Effekte des Vaters des Kalbes (GAL direkt) und des Vaters der Kuh
(GAL maternal), fixe Effekte Laktationsnummer * Kalbealter, Jahr *
Saison * Zone, Geschlecht des Kalbes und Meldeweg.

Geburten von Kihen mit Erstkalbedatum ab Oktober 2002, alle
Laktationen; 3 Generationen Abstammungsinformation Vater, mater-
naler Grossvater) fur alteste Stiere mit Nachkommen mit Eigenleis-
tung (Geburtsmeldungen von direkten Nachkommen oder Abkalbun-
gen von Téchtern)

Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12

ZW fir Hilfsmerkmale (Trachtigkeitsdauer, Geburtsgewicht) werden
nicht publiziert

jahrliche Anpassung im Fruhling, acht- bis zehnjéahrige Stiere (April
2024: Stiere geboren 2014 bis 2016),

separate Basis fur die Rassen Sl, SF+NO, RH+HO

linearer Beschreibung und Einstufung (LBE)
Mehrmerkmals-Tiermodell; zufallige Effekte Betrieb * Zeitperiode (1-
3 Jahre), Tier additiv genetisch; fixe Effekte Experte * Halbjahr, Jahr
* Saison, Kalbealter, Laktationsstadium, Euterfille, LBE-Schema,
sowie Kreuzungseffekte Heterosis und Rekombination (HOxSI, je 7
Klassen).

LBE von Kuhen in 1. Laktation erfasst durch swissherdbook und den
Schweizerischen Holsteinzuchtverband ab 1992, resp. die Linear
AG ab August 2011; 3 Generationen Abstammungsinformation fir
alteste Tiere mit Eigenleistung

Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12

gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige
Kihe (April 2024: Kiihe geboren 2016 bis 2018),

je eine separate Basis fur die Rassen SI, SF+NO, RH+HO

Melkbarkeit (Milchfluss aus LBE-Befragung)

Modell:

Daten:

Tiermodell; zufallige Effekte Betrieb * Zeitperiode (1-3 Jahre), Tier
additiv genetisch; fixe Effekte Experte * Halbjahr, Jahr * Saison, Kal-
bealter, Laktationsstadium, sowie Kreuzungseffekte Heterosis und
Rekombination (HOxSI, je 7 Klassen).

Ergebnisse von Befragungen zum Milchfluss im Rahmen der LBE
von Kuhen in 1. Laktation erfasst durch swissherdbook und den
Schweizerischen Holsteinzuchtverband ab 1992, resp. die Linear
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AG ab August 2011; 3 Generationen Abstammungsinformation fir
alteste Tiere mit Eigenleistung

Form: Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12
Basis: gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige

Kihe (April 2015: Kiihe geboren 2007 bis 2009),
je eine separate Basis fur die Rassen SI, SF+NO, RH+HO

Temperament (Melkverhalten aus LBE-Befragung)

Modell: Tiermodell; zufallige Effekte Betrieb * Zeitperiode (1-3 Jahre), Tier
additiv genetisch; fixe Effekte Experte * Halbjahr, Jahr * Saison, Kal-
bealter, Laktationsstadium, sowie Kreuzungseffekte Heterosis und
Rekombination (HOxSI, je 7 Klassen).

Daten: Ergebnisse von Befragungen zum Charakter (insbesondere beim
Melken) im Rahmen der LBE von Kiihen in 1. Laktation erfasst
durch den Schweizerischen Holsteinzuchtverband ab 1992, resp.
die Linear AG ab August 2011; 3 Generationen Abstammungsinfor-
mation fur alteste Tiere mit Eigenleistung

Form: Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12
Basis: gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige

Kihe (April 2015: Kiihe geboren 2007 bis 2009),
je eine separate Basis fur die Rassen SI, SF+NO, RH+HO

Feed saved (aus Merkmalen der LBE hergeleitet)

Modell: vgl. Exterieurmerkmale
Daten: vgl. Exterieurmerkmale
Form: Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung 12.

Feed saved definiert als Differenz zwischen erwartete Futteraufnahme und
geschatzte Futteraufnahme anhand Korpergriésse, sowie weitere Merkmale
der Lineare Beschreibung.

Basis: vgl. Exterieurmerkmale

Fleischleistung (Schlachtgewicht, Fettabdeckung und Fleischigkeit fir Bankkélber und
Banktiere)
Modell: Mehrmerkmals-Tiermodell; zufalliges Effekt Betrieb * Jahr; Alter und
Alter im Quadrat (als Covariablen); fixe Effekte Geschlecht,
Schlachthof, Klassierer fur Fleisch und Fettabdeckung, Jahr * Sai-
son, Rassenkombination.

Daten: Das Bundesamt fur Landwirtschaft stellt die Tier- und Schlachtdaten
via Proviande und ldentitas AG flur die Auswertungen zur Verfligung

Form: Standardisiert mit Basis 100 und genetischer Standardabweichung
12

Basis: gleitend, jahrliche Anpassung, , drei- bis achtjahrige Tiere (2024

Tiere geboren 2018 bis 2021)
je eine separate Basis fur die Rassen Sl, SF

Kélbervitalitdt (aus TVD-Abgangsmeldungen)

Modell: Single-Step Mehrmerkmals-Tiermodell; korrelierte Merkmale: p1 = ungewollte Ab-
gange 3 - 30 Tage (9+J), hp2 = ungewollte Abgéange 31 - 458 Tage (?), bp2 = un-
gewollte Abgange 31 - 183 Tage (J), binar: 0=abgegangen, 1=lberlebt; zufallige
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Daten:

Form:

Basis:

Effekte Betrieb * Geburtsjahr (p1l: Geburtsbetrieb, hp2, bp2: Betrieb Tag 31), Tier
additiv genetisch, fixe Effekte Geburtsjahr * Geburtsmonat * Region, Laktation Mut-
ter (1. /2.ff), Geschlecht (nur pl1), Betriebswechsel zwischen 31. und 90. Tag (nur
hp2, bp2).

TVD-Abgangsdaten von Tieren geboren ab 2007

Index Kalbervitalitat; relative Gewichtung 1/2 p1, 1/4 hp2, 1/4 bp2; standardisiert mit
Basis 100 und genetischer Standardabweichung 12 (hohe Werte erwiinscht)

gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige Kihe (2024: Kihe
geboren 2016 bis 2018). Je eine separate Basis fur die Rassen HO+RH, SF und Sl

Ketoseresistenz

Modell:

Daten:

Form:

Basis:

Mehrmerkmals-Tiermodell; korrelierte Merkmale: aaa = Aceton in Milch (gemessen
mit dem AutoAnalyzer-Gerét, fev = Fett:Eiweiss Verhaltnis, nefa = nicht veresterte
Fettsaure in Blut, alle Beobachtungen mit natirrlichen Logarithmus transformiert;
Kovariablen Tage in Milch (linear und quadratisch); zufallige Effekte Betrieb * Jahr,
permanente Umwelt der Kiihen mit Probewagungen, Tier additiv genetisch; fixe Ef-
fekte Jahr * Monat * Zone, Alter * Laktationsnummer, Zeitpunkt der Probenahme
(Tag, Morgen, Abend, Roboter, unbekannt), Heterosis HO X Sl, Rekombinationsver-
lust

Probewéagungen von Kihen ab November 2015 welche mit einem Milch-Infrarot-
Spektrum (MIR) vorkommen. Merkmal nefa wird anhand standardisierter MIR-Daten
und eine Gleichung des EMR-Konsortium geschatzt.

Nur Zuchtwerte fur nefa werden publiziert. Standardisiert mit Basis 100 und geneti-
scher Standardabweichung 12.

gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, sechs- bis achtjahrige Kithe (2024: Kiihe
geboren 2016 bis 2018). Je eine separate Basis fir HO+RH, SF und SlI.

Gesamt- und Teilzuchtwerte

Modell: Die ZW der Einzelmerkmale werden fir Kiihe und Stiere zum Teil-

zuchtwert Milch (IPL, Index Produktion Leistung) und Gesamtzucht-
wert (ISET, Index Selektion Total) kombiniert (Selektionsindex, Ge-
wichtung siehe Tabelle). Stiere erhalten zusatzlich einen Index
Funktionalitat und Fruchtbarkeit (IFF) und einen Index Fleisch Vi-
ande (IFV).

Form: ISET: Standardisiert mit Basis 1000 und genetischer

Standardabweichung 120

IPL, IFF, IFV: Standardisiert mit Basis 100 und genetischer
Standardabweichung 12

Anpassung automatisch mit Basisanpassung der Einzelmerkmale —
vgl. oben

Basis: Gleitend, jahrliche Anpassung im Frihling, je eine separate Basis

fur die Rassen SI (gilt auch fur PZ), SF (gilt auch fur NO), RH+HO,
BF, EV. Anpassung automatisch mit Basisanpassung der Einzel-
merkmale — vgl. oben.
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Anhang 5: Zusammensetzung und Gewichtung (%) von Gesamt- und Teilzuchtwerten

nach Rasse

Merkmale S| SF, NO RH, HO
Z\W Milch kg - - -
ZW Fett kg 6 10 12
ZW Fett % 3 2 -
ZW Eiweiss kg 16 16 24
Z\W Eiweiss % 7 2 4
Total IPL 32 30 40
ZW Zellzahl 5 4 10
ZW Mastitisresistenz - 4 -
ZW Nutzungsdauer 6 4 4
Persistenz 4 4 -
Z\W Fruchtbarkeit 7 12 18
ZW Milchfluss 3 - -
ZW Normalgeburten 3 - -
BCS - 3 4
Eingespartes Futter - 3 4
Total IFF 28 34 40
ZW Fundament 5 8 8
ZW Euter - 8 12
ZW Zitzen - 2 -
ZW Gesamtnote (ITP) 15 - -
Total Exterieur 20 18 20
Schlachtgewicht Bankkalber 0.5 9 -
Fleischigkeit Bankkélber 2 7 -
Fettabdeckung Bankkalber 1.3 2 -
Schlachtgewicht Banktiere 7.8 - -
Fleischigkeit Banktiere 3.4 -
Fettabdeckung Banktiere 1.8 - -
Schlachtgewicht Natura Beef 1.2 - -
Fleischigkeit Natura Beef 0.9 - -
Fettabdeckung Natura Beef 1.1 - -
Total IFV 20 18 -
Total ISET 100 100 100

D Index aus Grosse und Korpertiefe, negativ gewichtet
Fehlende leistungsbasierte Zuchtwerte, werden durch Abstammungszuchtwerte ersetz
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